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Portugueses sao os mais rapidos
do mundo a montar genomas

Cientistas criam software inovador que podera baixar o custo global para sequenciar o ADN de qualquer pessoa

ViRGlLio AZ&VEDD

A competicio global para mon-
tar o genoma humano (toda a
informagdo hereditdria codifica-
da no nosso ADN) num perfodo
de tempo cada vez mais curto e
a pregos acessiveis, de modo a
prevenir uma série de doengas,
estd a envolver cientistas portu-
gueses. Um equipa do Instituto
de Engenharia de Sistemas e
Computadores — Investigacio
e Desenvolvimento (INESC-
-ID), criou uma ferramenta de
software — 0 TAPyR — que per-
mite montar o genoma huma-
no da forma mais rdpida do
mundo.

O processo de identificagio
do genoma tem duas fases: a se-
quenciagio em laboratério; e a
montagem dos dados obtidos
através da bioinformética. E é
precisamente nesta drea que
trabalha o grupo do INESC-ID,
um centro de investigagdo liga-
do ao Instituto Superior Técni-
co (IST) de Lisboa. “Cridmos
um sistema inovador, porque ul-
trapassa, em termos de desem-
penho e precisio, os sistemas
conhecidos, permitindo baixar
o custo global para sequenciar
0 ADN de cada pessoa”, explica
Ana Teresa Freitas, coordena-
dora do KDBIO (Knowledge
Discovery and Bioinformatics),
a equipa de investigagio do
INESC-ID.

O TAPyR (Tool for the Align-

ment of Pyrosequencing Reads)
deu origem a publicagio recen- de divulgagdo cientifica euro- coao paciente. A parte laborato-  Africa, apesar da semelhanga 2 ——
te de um artigo assinado pelos peia “ERCIM News”. rial foi desenvolvida pelas inves- morfolégca entre as duas espé- m
investigadores portugueses na  Ana Teresa Freitas esclarece tigadoras Alexandra Fernandes COMPETICAO APLICACOES ” o
BMC Bioinformatics”, umadas que, “em termos de manifesta- e Susana Santos, ligadas & Uni- Os cientistas portugueses viio < ¢
hor i de biol ética, mais de 900 muta-  versidade Lusé6fona e ao Centro  também colaborar com a Uni- LoTE S

computaaonal do mundo. cbesem mais de 30 genes foram  de Quimica Estrutural do IST,e  versidade da Califérnia em Ber-
s6 existe na versdo online, por- associadas A hipertrofia cardfa- neste momento estd a ser estu- keley para analisar o interesse u Cardiopatias — Chip para
que os artigos tém de ser publi- ca”, pelo que “a detegfio destas dada a criagdo de uma empresa  da instituigio no TAPyR. O KD- a prevencio da hipertrofia
cados rapidamente, devido & mutagBes no genoma de uma paraa aplicagio clinicado chip.  BIO propde-se instalar este soft- cardfaca, doenca genética que
competi¢io internacional nesta pessoa pode melhorar significa- ware num projeto de sequencia- pode causar a morte sibita
drea do conhecimento. tivamente o diagndstico dadoen-  pg Brasil aos EUA o da Drosophila (mosca da fru-  mil dolares é quanto custa hoje entre jovens e atletas

¢a". Nesse sentido, 0 ADN extrai- ta). A universidade j4 tem uma as empresas mais competitivas
Prevenir a morte siibita do do sangue do paciente é inje- Em outubro, a equipa do KD- outra colabom;l? com o quenciar o genoma h » Maléria — O software
em jovens e tado no chip, que sinaliza atra- BIO desloca-se ao Brasil para INESC-ID num projeto na 4rea portugués vai ser usado na

vés da emissdo de luz as zonas  instalar o software TAPYR nu- da bioinformética. montagem do genoma do
Uma das aplicagdes em que o do genoma onde estdio as varia- ma das principais plataformas  Em Portugal, o novo sistema mosquito da maldria do Brasil

grupo liderado por Ana Teresa ¢es tipicas da hipertrofia car- de sequenciagdo do pafs, locali- de montagem do genoma pode

Freitas estd a trabalhar é node-  diaca, porque a leitura é feita zada no Laboratdrio Nacional terinteresse em par- = Mosca da fruta — A
senvolvimento de um chip para  com /aser. de Computagio Cientifica, no ticular no desenvolvimento da Universidade de Berkeley (EUA)
a prevenglo da hipertrofia car- A equipa do INESC- 1D criou Rio de Janeiro. O Brasil estd a floresta. Através dele, o KDBIO podera estar interessada nesse
diaca, “uma doenga genética fer inform4 que lver um conjunto de pro-  quer saber como se pode melho-  mil milhdes de délares foi software num projeto de

que afeta em média uma em ca-  ajudam a construir as sequén- jetos de sequenciagio de vﬁnos rar o rendimento da pastxdoEu- quanto custou 0 processo sequenciagao da Drosophila
da 500 pessoas, sendo a causa cias de ADN que sio obtidas por  organismos, como 0 calyptus globult da primeira vez que foi feito (mosca da fruta)

mais frequente de morte siibita processos bioquimicos e um sis- da maldria, € o TAPYR vai ser melhor pasta de papel do plane-

entre os jovens aparentemente tema de informagdo que permi- usado na montagem do seu ge- ta. O pais é um dos principais u Eucalipto — Melhoramento
sios e entre os atletas”, explica te identificar correlagbes entre noma, que é muito diferente e produtores mundiais desta espé- do Eucalyptus globulus em
um artigo publicado pelosinves- dados clinicos e dados genéti- mais complexo do que o geno- cie de eucalipto. Portugal, que produz a melhor
tigadores do KDBIO na revista cos, atribuindo um fator de ris- ma do mosquito da maldria em vazevedo@expresso.impresa.pt pasta de papel do mundo
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